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Séquence

/ Assemblage \

Identification de signaux

Recherche des génes
Et des mutations
déléteres

Analyse de |'expression

Réseaux d'interaction

Fonction

* Algorithmique combinatoire
» Algorithmique du texte

- Modeles de Markov cachés
- Statistiques, classification
» Inférence de réseaux

* Méthodes neuronales

* Optimisation

- Modélisation 3D

- Bases de données

- Et de connaissances



Impact, enjeux

+ Compréhension du vivant

* Thérapies géniques, conception de médicaments, biotechnologies, ...
* Arbre de la vie, biodiversité, environnement, écologie, ... agronomie
+ BLAST : article le plus cité en Science (> 20000/10ans)

» Présence de la bioinformatique dans les conférences d'informatique



Comparaison d'ARN

Bacillus Subtilis
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Haloferax Volcanii
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Alignement sous-quadratique

Résultats
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Histoire des duplications
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